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	本项目属于肿瘤学医学领域。恶性肿瘤已成为危害人类健康的重大问题，其中 消化道肿瘤是高发病率高死亡率的恶性肿瘤之一。消化系统最常见的恶性肿瘤包括 食管癌、胃癌、肝癌、结直肠癌等。2022 年 2 月，国家癌症中心发布的最新一期的 全国癌症统计据显示食管癌、胃癌、肝癌、结直肠癌发病率居前 6 位，死亡率居前5位。提高肿瘤的筛查、早期诊断及精准治疗的准确性是改善预后的重要关注点。 本项目历时10年，就食管癌、胃癌、肝癌、结直肠癌的筛、诊、治机制及新策略进行了深入及全面的研究，丰富了消化道恶性肿瘤的基础研究理论，为进一步临床应用奠定了坚实的实验基础，取得的创新成果如下： 

	1. 首次确立了CNRIP1和SNCA基因甲基化检测在结直肠癌筛查中的应用意义 

	本项目首次提出来CNRIP1和SNCA基因甲基化状态检测可应用于结直肠癌的筛查，基因单独或联合筛查均具有高敏感性，且显著优于传统的筛查指标，提出了最具效率的甲基化检测 panel 并在临床推广应用。 

	2. 首次确认了microRNA及相关基因在消化道恶性肿瘤筛查诊断及治疗中的指导意义及机制 

	本项目首次提出来 Nrf2、NF-κB 单核苷酸多态性、IRF2、HIF-1α、ERBB4、Spz1、 Rap1b 、HuR等基因等表达以及多个新的 microRNA（miR-302b、miR-520a、miR-381、miR-206、mi-145等）在消化道恶性肿瘤（肝癌、胃癌、结直肠癌及食管癌）中表达情况、与诊断分期及预后的关系，以及潜在的调控机制。此外，还证实了EI-SP 在肝癌中通过线粒体信号通路发挥抗肿瘤作用，miR-15a-5p/E2F3 通路是 Vitamin D3 抗肿瘤的靶向路径，以及 miR-144/Nrf2 通路是 逆转肝癌化疗耐药的靶点。 本项目研究成果大部分为国内外率先报道，一方面阐述了包括 microRNA 在内的特异性基因在消化道恶性肿瘤的筛查、诊断及治疗方面的全方位指导意义以及相关的机制探索，为后期开发临床诊断检测试剂盒及新的靶向治疗策略奠定了坚实的理论基础。


